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Uz toliko nesigurnosti i brige oko nedavnog romana
coronavirus, to je lako osjecati bespomocno, ali
postoji nesto sto svi mozemo uciniti kako bi se borba
protiv njega. Osim Cuvanja sigurnih i slijedecih
smjernica medicinskih stru¢njaka,svi mozemo uciniti
svoj dio kako bismo dobili pomoc ljudima i regijama
koje su pogodene.

Prikupljanjem sredstava za coronavirus reljef napore,
ili doniranje coronavirus reljef fond,svi mozemo uciniti
nas dio i pruziti prijeko potrebnu podrsku i pomo¢. Uz
sve veci broj karantenskih podrucja, pojedinci u tim
podrucjima trebaju vitalnu medicinsku pomoc i
svakodnevne stavke kako bi se izvukli kroz ovu novu
prijetnju.

Dobivanje naprijed i pomaganje sada je klju¢no kako
bi bili sigurni da su svi spremni za novi razvoj.
Vaznoje uciniti nesto sto nema. Samo $ 1 ili manje
moze nam pomocdi nastaviti nas rad.

Podrska nas kroz PayPal Ovdje:
https://bit.ly/paypal-covid-19

Napravite donaciju za PayPal skeniranjeqr
koda ispod



https://bit.ly/paypal-covid-19




Prvi dio

Teski akutni respiratorni sindrom
Coronavirus



TESKI AKUTNI RESPIRATORNI sindrom coronavirus
(SARS-CoV ili SARS-CoV-1)je soj virusa koji uzrokuje
teski akutni respiratorni sindrom (SARS). To je s
omotnicom, pozitivhim osjecajem, jednostrukim RNK
virusom koji inficira epitelne stanice unutar pluca. Virus
ulazi u ¢eliju domacdina vezivanjem na ACE2 receptor.

Zarazi ljude, SisSmisei palmine civetove. [6]1[6][6][6

16. travnja 2003., nakon izbijanja SARS-a u Aziji i
sekundarnih slucajeva drugdje u svijetu, Svjetska
zdravstvena organizacija (WHO) objavila je priopéenje za
medije u kojem se navodi da je koronvirus identificiran
brojnim laboratorijima sluzbeni uzrok SARS-a. Centri za
kontrolu i prevenciju bolesti (CDC) u Sjedinjenim Americkim
Drzavama i Nacionalnom mikrobioloSkom laboratoriju
(NML) u Kanadi identificirali su GENOM SARS-CoV u
travnju 2003.Znanstvenici na Sveucilistu Erasmus u
Rotterdamu,Nizozemska je pokazala da je SARS coronavirus
ispunio Kochove postulatete time potvrdujuéi ga kao
uzrocCnika uzrocCnika. U eksperimentima, makaki zarazeni
virusom razvili su iste simptome kao i ljudske SARS zrtve.

Pandemija zbog nove krunovirusne bolesti u 2019 pokazao
mnoge sli¢nosti s sars izbijanja, a virusni agent je
identificiran kao jos jedan soj SARS vezane coronavirus,
SARS-CoV-2.



Sars

S

ARS, ILI TESKI AKUTNI respiratorni sindrom,je bolest
uzrokovana SARS-CoV.CoV To uzrokuje Cesto teske bolesti i u
pocCetku je obiljezena sistemskim simptomima bolova u
misi¢cima, glavoboljei groznice,nakon Cega slijedi u2-14
dana pocinkama respiratornih simptoma, uglavhom kasalj,
dispneja,i upala pluc¢a. Drugi zajednicki nalaz u bolesnika
sars je smanjenje broja limfocita cirkulira u krvi.

U sars izbijanja 2003, oko 9% bolesnika s potvrdenomSARS-
CoV infekcije umro. Stopa smrtnosti bila je znatno visa za
one starijih od 60 godina, pri cemu se stopa smrtnosti
priblizavala 50% za ovaj podskupinu bolesnika.

slika sars viriona elektronskog mikroskopa



https://en.wikipedia.org/wiki/File:SARS_virion.gif
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Klasifikacija virusa

(Nerangirani):

Ne, ne,ne.

Ne, ne, ne.

Naloga:

Obitel;j:

Roda:

Vrsta:

Deformacije:

e SARS coronavirus

Virus

Ribovirija

incertae sedis

Nidovirales

Coronaviridae (coronaviridae)

Betacoronavirus

Teski  akutni  respiratorni
sindrom povezanih
coronavirus

Teski akutni respiratorni
sindrom koronvirus

Sinonima

e Koronarni virus povezan ssar sa SARS-om
« Teski akutni respiratorni sindrom koronvirus


https://en.wikipedia.org/wiki/Template:Taxonomy/Severe_acute_respiratory_syndrome-related_coronavirus

POVIJEST
0

N 12 TRAVANJ 2003, znanstvenici rade na Michael Smith
Genome Sciences Centre u Vancouveru zavrsio mapiranje
genetski slijed coronavirus vjeruje da je povezan sSARS.
Tim je predvodio Marco Marra i radio je u suradnji s British
Columbia Centrom za kontrolu bolesti i Nacionalnim
mikrobioloskim laboratorijem u Winnipegu, Manitoba,
koristec¢i uzorke zarazenih pacijenata u Torontu . Karta, koju
je svjetska zdravstvena oprema pozdravila kao vazan korak
naprijed u borbi protiv SARS-a, dijeli se sa znanstvenicima
diljem svijeta putem web-mjesta GSC-a (vidi dolje). Donald
Low od Mount Sinai Hospital U Torontu opisao otkri¢e kao
da je napravio sa "bez presedana brzine speed". Slijed
SARS coronavirusa od tada potvrduju druge neovisne
skupine.

Krajem Guangdongsvibnja masked palm civets Paguma
2003. Preliminarni zakljuc¢ak je SARS virus presao
ksenografsku barijeru od palmincivet na ljude, a vise od
10.000 maskirani palmini civets su ubijeni u Provinciji
Guangdong. Virus je takoder kasnije pronaden u rakun pasa
(Nyctereuteus sp.), ferret badgers (Melogale spp.), i
domacde macke. U 2005, dvije studije identificirali broj SARS-
poput coronaviruses u kineskim SiSmiSima. Filogenetska
analiza tih virusa pokazala je veliku vjerojatnost da SARS
coronavirus potjecCe u SiSmisima i Siri se na ljude izravno ili



putem Zivotinja koje se drze na kineskim trzistima. Sismisi
nisu pokazali nikakve vidljive znakove bolesti, ali su
vjerojatni prirodni rezervoari SARS-poput coronaviruses.
Krajem 2006. Hong Kong University Guangzhou



VIROLOGIJA
S

ARS-CORONAVIRUS SLIJEDI strategiju replikacije coronavirus
tipicnu za potporodu coronavirus. Primarni ljudski receptor
virusa je enzim 2 (ACE2) koji pretvara angiotenzin, koji
je prvi put identificiran 2003.

SKENIRANJE ELEKTRONSKOG mikrografa SARS viriona


https://en.wikipedia.org/wiki/File:SARS_CoV.jpg

DRUGI DIO

Teski akutni respiratorni sindrom
Coronavirus 2



Teski akutni respiratorni sindrom coronavirus 2
(SARS- CoV- 2),kolokvijalno poznat kao koronarni virus i
prethodno poznat po nazivu provisional name 2019
novi coronavirus (2019- nCoV),je pozitivan osjecaj
jednostranog RNA virusa. Uzrokuje bolest koronvirusa 2019
(COVID-19), respiratornu bolest. SARS-CoV-2 je zarazna
kod ljudi, a Svjetska zdravstvena organizacija (WHO) je
odredila tekucu pandemiju COVID-19 javnog zdravlja hitne
medunarodne zabrinutosti. Soj je prvi put otkriven u
Wuhanu,Kina, tako da se ponekad naziva i "Wuhan virus" ili
"Wuhan coronavirus". Buduci da WHO obeshrabruje
koristenje imena na temelju lokacijai kako bi se izbjegla
zabuna s bolesti SARS,ponekad se odnosi na SARS-CoV-2
kao "COVID-19 virus" u javnoj zdravstvenoj komunikaciji.
Javnost Cesto poziva i SARS-CoV-2 i bolest koju uzrokuje
"coronavirus", ali znanstvenici obicno koriste precizniju
terminologiju.



VIROLOGIJA
H

Infekcije

UMAN- TO- COVJEK prijenos od SARS- CoV- 2 je potvrden
tijekom 2019-20 coronavirus pandemija. Prijenos se odvija
prvenstveno putem respiratornih kapljica od kaslja i
kihanja u rasponu od oko 1,8 metara. Neizravan kontakt
putem kontaminirane povrsine jos je jedan moguci uzrok
infekcije. Preliminarna istrazivanja pokazuju da virus moze
ostati odrziv na plastiku i Celik do tri dana, ali ne prezivi na
kartonu vise od jednog dana ili na bakru vise od Cetiri

sata; virus inaktivira sapunom, koji destabilizira njegov

lipidni dvosloj.. [32] virusna RNK je takoder pronadena u
uzorcima stolice zarazenih ljudi.

Stupanj do kojeg je virus zarazan tijekom razdoblja
inkubacije je neizvjesna, ali istrazivanja su pokazala da
zdrijela doseze vrhunac virusnog opterec¢enja oko cCetiri
dana nakon infekcije. 1. veljace 2020., Svjetska
zdravstvena organizacija (WHO) navela je da "prijenos iz
asimptomatskih slucajeva vjerojatno nije glavni pokretac
prijenosa". Medutim, epidemioloski model pocetka izbijanja
bolesti u Kini sugerirao je da "predsimptomatsko
odbacivanje moze biti tipicno medu dokumentiranim



infekcijama" i da sU subklinicke infekcije mogle biti izvor
vecine infekcija.



Taksonomski, SARS-CoV-2 je soj teskog akutnog
respiratornog sindroma povezanih coronavirus (SARSr-
CoV). Vjeruje se da ima zoonotsko podrijetlo i ima blisku
genetsku sli¢nost s koronarnim virusima SsiSmisa , sto
upucuje na to da je nastala iz virusa koji se prenosi
SiSmisima. [Srednji Zivotinjski rezervoar kao sto je pangolin
je takoder mislio da su ukljuceni u njegovo uvodenje u
ljlude. Virus pokazuje malo genetske raznolikosti, Sto ukazuje
na to da je dogadaj prelijevanja kojim se SARS-CoV-2
uvodi vjerojatno da ¢e se dogoditi krajem 2019.

EpidemioloSke studije procjenjuju da svaka infekcija rezultira
1,4 do 3,9 novih kada nijedan Clan zajednice nije imun i
nije poduzet preventivhe mjere. Virus se prvenstveno Siri
izmedu ljudi kroz bliski kontakt i preko respiratornih kapljica
proizvedenih od kaslja ili kihanja. Uglavnom ulazi u ljudske
stanice vezivanjem na receptor angiotenzin
konvertiraju¢eg enzima 2 (ACE2).



Spremnik

PRVI POZNATI INFEKCIJE iz SARS-CoV-2 soja otkrivene su u
WuhanWuhan, China.lzvorni izvor virusnog prijenosa ljudi
ostaje nejasno, kao i da li je soj postao patogeni prije ili
poslije prelijevanja dogadaja. Buduéi da su mnogi od prvih
pojedinaca za koje se utvrdi da su zarazeni virusom bili
radnici na huananskom trzistu morskih,it plodova,
predlozeno je da je soj mozda nastao s trzista.
Medutim,druga istrazivanja pokazuju da posjetitelji svibanj
imati uveo virus na trzistu, koji je tada olakSao brzo Sirenje
infekcija.

nucleic acid sequences Rhinolophus sinicus SARS-like bat
coronaviruses Rhinolophus horseshoe bats Istrazivanje
prirodnog rezervoara virusnog soja koji je uzrokovao
izbijanje SARS-a 2002.-2004. 2.Tredi virusni nukleinska
kiselina slijed iz Rhinolophus affinis,prikupljeni u pokrajini
Yunnan i odreden RaTG13, ima 96% slicnost sars-cov-
2.bats smatraju najvjerojatnije prirodni spremnik SARS-CoV-
2,Ali razlike izmedu palicocoronavirus i SARS-CoV-2
sugeriraju ljudi koji su zarazeni preko srednje gimnasticar.

SARS-CoV SARS Metagenoloska studija objavljena 2019

Sunda pangolins. [50] veljace 2020., najavljeno je da su
istrazivaci iz Guangzhoua Guangzhou otkrili pangolinski
uzorak s virusnim slijedom nukleinske kiseline "99%
identi¢ni* SARS-CoV-2. [91] kada je objavljen, rezultati
pojasnio da je "receptora obvezuju¢e domene S proteina



novootkrivenog Pangolin-CoVCoV je gotovo identi¢na onoj

2019-nCoV, s jednom razlikom aminokiselina." [52]
Pangolini su zasti¢eni kineskim zakonom, ali njihovo
krivolov i trgovanje za uporabu u tradicionalnoj kineskoj

medicini ostaje ¢est. [2311541[53]

Mikrobiolozi i genetiCari u Teksasu samostalno su pronasli
dokaze O reasrazvrstavanju u koronarnim virusima koji
ukazuju na ukljucenost pangolina u podrijetlo SARS-CoV-2.

[55] Medutim, pangolin koronarni pronadeni su samo u
vecini 92% njihovih cijelih genoma sa SARS-CoV-2, sto ih
&ini manje sli¢nima od RaTG13 do SARS-CoV-2. [50] g nije
dovoljno dokazati da su pangolini medudomacini; u

usporedbi s sars virusom odgovornim za izbijanje
2002.-2004. civet

POTKOVA SiSmisi su medu najvjerojatnijim prirodnim
rezervoarima SARS-CoV-2



https://en.wikipedia.org/wiki/File:Rhinolophus_rouxii.jpg

Filogenetika | taksonomija

SARS- CoV- 2 pripada Sirokoj obitelji virusa poznatih kao
koronvirusi. To je pozitivan osjecaj jednonogrni RNA
(+ssRNA)virus. Ostali koronvirusi mogu uzrokovati bolesti u
rasponu od prehlade common cold do tezih bolesti kao Sto
je Bliski isto¢ni respiratorni sindrom (MERS). To je sedmi
poznati coronavirus zaraziti ljude, nakon 229E, NL63,

0C43, HKU1, MERS-CoV,i originalniSARs-Cov. [ 27 1157 ]
[57 1[5

Kao i soja koronvirusnog sarsa povezan ogovaranog u sars

izbijanju Sarbecovirus beta-CoV 2003. [581059] Njegov
RNK slijed je oko 30.000 baza u duzinu. SARS-CoV-2 je
jedinstven medu poznatim betacoronavirusima u ugradniji
polibazi¢nog dekoltea, karakteristika poznata po povecanju

patogenosti i transmisibilnosti u drugim virusima. [60]
[61] [60]

Uz dovoljan broj sekvencionrednih genoma, moguce je
rekonstruirati filogenetsko stablo povijesti mutacije obitelji
virusa. sijecnja 2020., pet genoma SARS-CoV-2 izolirano je iz
Wuhana i prijavilo ga je Kineski centar za kontrolu i

prevenciju bolesti (CCDC) i drugih institucija; 02! broj

genoma povecao se na 42 do 30 sijecanj 2020. [63]
Filogenetska analiza tih uzoraka pokazala je da su "vrlo
povezani s najvise sedam mutacija u odnosu na zajednickog
pretka", Sto znaci da se prva ljudska infekcija dogodila u

studenom ili prosincu 2019. °24Ka 2020., javno je bilo



dostupno 1495 genoma SARS-CoV-2 uzorkovanih na sest
kontinenata. [ 6411641064 ][ 6

11. veljaCe 2020., Medunarodni odbor za taksonomiju virusa
(ICTV) najavio je da prema postojecim pravilima
izraCcunavaju hijerarhijske odnose medu koronvirusima na
temelju pet sacuvanih sekvenci nukleinskih kiselina,razlike
izmmedu onoga Sto se tada nazivalo 2019-nCoV i virusnog
soja od izbijanja 2003 SARS nisu bile dovoljne da bi bile
odvojene vrste virusnih. Stoga su identificirali 2019-nCoV
kao soj teskog akutnog respiratornog sindroma povezanih

coronavirus. L 21121012112

Genomska organizacija izolata Wuhan-Hu-1, najraniji
sekvencirani uzorak SARS-CoV-2

ID ncbi genoma (Zagreb)

Veli¢ina genoma 29.903 baza

Godina zavrsetka 2020


https://en.wikipedia.org/wiki/File:SARS-CoV-2_genome.svg

STRUKTURNA BIOLOGIJA

Svaki SARS-CoV-2 virion je promjera priblizno 50-200
nanometara. Kao i ostali coronavirusi, SARS-CoV-2 ima
Cetiri strukturalna proteina, poznat kao S (Siljak), E
(omotnica), M (membrana), i N (nukleokapsid) proteina; N
protein drzi RNA genom, a S, E, i M proteini zajedno stvaraju
virusnu omotnicu viral envelope. 1651 Sjljak proteina, koji je
slikan na atomskoj razini pomocu kriogene elektronske
mikroskopije,l061l67] je protein odgovoran za dopustanje
virus za pricvrséivanje i osigurac s membranom (celije
domacdina.

STRUKTURA VIRIONA SARSR-CoV



https://en.wikipedia.org/wiki/File:Coronavirus_virion_structure.svg

SARS-COV-2 SILJKA HOMOTRIMER s istaknutom jednom
proteinskom podjedinicom; ace2 vezana domena je u


https://en.wikipedia.org/wiki/File:6VSB_spike_protein_SARS-CoV-2_monomer_in_homotrimer.png

Proteinmodeliranje pokusa na Siljak proteina virusa ubrzo
sugerirao da SARS-CoV-2 ima dovoljno afinitet na
receptorangiotenzin konvertiraju¢eg enzima 2 (ACE2) na
ljudske stanice da ih koriste kao mehanizam unosa stanica..
sijecnja 2020., grupa u Kini koja radi s punim virusnim
genomom i skupinom u Sjedinjenim Americkim Drzavama
koriste¢i obrnute geneticke metode neovisno |
eksperimentalno pokazala je da ACE2 moze djelovati kao

receptor za SARS-CoV-2. [69][70][71] Studije su pokazale
da SARS-CoV-2 ima vedi afinitet prema ljudskom ACE2 od

izvornog SOJA SARS virusa. [66][72] sARS-CoV-2 takoder

moze koristiti basigin kako bi pomogao u ulasku stanica. [
7310731073117



https://en.wikipedia.org/wiki/File:SARS-CoV-2_(yellow).jpg
https://en.wikipedia.org/wiki/File:SARS-CoV-2_scanning_electron_microscope_image.jpg

